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»Ribes gints augu, Cecidophyopsis pumpurércu un upenu reversijas virusa izpéte
ilgtspéjigai Ribes gints ogulaju rezistences selekcijai un audzesanai”
1.1.1.1/18/A/026

Projekta istenoSanas progress (01.12.2021. — 28.02.2022.)

Darbibas Nr.1 ietvaros turpinata iegiito datu analize un veikta manuskripta pirmas versijas
sagatavoSana par Cecidophyopsis sugu konceptu un genétisko daudzveidibu, balstoties uz Cetru
genoma lokusu sekvencu un morfometrisko datu analizi. Turpinata un noslégta virusu praktiska
test€Sana pumpuréréu individos. Veikta iegiito datu analize un uzsakta zinatniskas publikacijas
manuskripta sagatavoSana par pumpurércu sugu iesaisti virusa parnese.

Darbibas Nr.2 ietvaros turpinats darbs pie Ribes augu materiala hloroplastu molekularo markieru
(cpSSR) genotipéSanas datu analizes, izstradats raksta manuskripta plans, uzsakta ta pirma varianta
sagatavoSana. Veikta informacijas analize un sagatavots apkopojums par Ribes gé€niem, kuru atSkiriga
ekspresija tika noverota invadéto un kontroles genotipu eksperimenta NGS rezultatos.

Veikta NGS biblioteku sagatavoSanas optimizacija un, vadoties pec izstradata optimizacijas
protokola, tika sagatavotas veérenu (Ribes alpinum) un janogu (Skirne ‘Kodu Suur Valge’ (‘Hele’)) un
upenu merist€ému kulttiru — Skirne ‘Mara Eglite’, Ribes dikuscha, R. ussurience, invadéto un kontroles
paraugu NGS bibliote€kas sekvencéSanai uz DNBSEQ-G400. Sekvencétas sagatavotas NGS
bibliotekas uz DNBSEQ-G400. Veikta primara datu statistiska analize paraugu RNA-Seq datiem.
Sagatavots raksta manuskripta pirmais variants par RNS izdaliSanas metodi no upeném, véreném un
janogam cDNS sinté€zei NGS bibliote€ku sagatavoSanai transkriptoma datu iegiiSanai un analizei.

Pumpuréréu saimniekaugu loka noskaidroSanai turpinati nov€rojumi 2019. g. ierikotaja
invadé$anas izm&ginajuma un veikta veselo un bojato pumpuru uzskaite izm&ginajuma augiem. 2021.
gada ierikotaja invadéSanas un infic€Sanas izm&ginajuma, izmantojot in-vitro pavairotus augus,
pumpuréréu un virusu bojajumi lidz Sim attistijusies nepietickama apjoma. Tapéc augi 2022.g.
janvari, kad bija izgajusi nepiecieSamo miera perioda, ievietoti jaunuzceltajas siltumnicas vegetacijas
sakSanas steidzinasanai. Veikta bojato un veselo pumpuru uzskaite un augu vizualais noveértgjums.

Izmantojot pirmaja aktivitaté iegiito vairaku génu sekvencu informaciju un teoretiski
1zstradatos praimerus, noslégta Cecidophyopsis PCR balstitas sugu diagnostikas metodes praktiska
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izstrade un test€Sana. Metodes salidzinasanai un efektivitates test€Sanai izmantotas ari citas
maurérces, kas iegiitas citos petijjumos un kuras var biit sastopamas uz Ribes augiem.

Projekta nosléguma posma pabeigta tris vert€Sanas gadu datu apkopoSana viet€jas izcelsmes
genotipiem, kas tiek saglabati Ribes Latvijas genétisko resursu kolekcija, un jauniegitajiem
genotipiem, kuriem lidz Sim izve€rt€Sana nebija veikta vai veikta nepilnigi. VeértéSana izmantoti
starptautiskaja RIBESCO projekta izstradatie deskriptori. Kopuma izveértéti 31 upenu, 14 janogu un
23 erkskogu genotipi. Ipadu uzmaniba izveérté$ana pieveérsta genotipu izturibai pret pumpurércém un
BRYV, kas visaktualaka ir upeném. No vertétajiem upenu genotipiem veért€Sanas gados visaugstako
izturibu gan pret pumpurércém, gan BRV uzradjja VI-2, GEN 233A, GEN 264, 30B1, 8872 un
5/8/2/23. Projekta ietvaros pabeigts pilnveidot Ribes augu Latvija saglabajamo gené&tisko resursu
saraksts, kur$ iesniegts genétisko resursu nacionalaja kontaktpunkta un ievietots starptautiskaja
Eiropas genétisko resursu datu bazé EURISCO. Kopa saraksta ieklauti 31 upenu, 22 érkskogu un 11
janogu genotipi. Veikta visu Latvijas gené&tisko resursu saraksta ieklauto Ribes genotipu aprakstiSana
péc EURISCO deskriptoriem. Atlasot vértigakos genotipus, izveidots Latvijas gen&tisko resursu
Ribes augu kodolkolekcijas saraksts, kura ieklauti 10 upenu, 5 erkSkogu un 5 janogu genotipi.
Atlasitie genotipi jau iepriek$€jos projekta posmos ievaditi in vitro un pasSlaik tiek saglabati Audu
kulttiru laboratorija, bet dala no genotipiem iestaditi ar1 Darzkopibas institiita ierikota atveseloto augu
lauka kolekcija in situ.

Lai inform€tu sabiedribu par projektu un rezultatiem sagatavota un public€ta popularzinatniska
publikacija: Laugale V., Lacis G. (2022). Upenu rezistences mehanismi un skirnu izturiba pret
pumpurércém. Agro Tops, Nr.2 (294), 64.-66.1pp.

Informacija sagatavota 28.02.2022.



