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IEGULDIJUMS TAVA NAKOTNE

»Ribes gints augu, Cecidophyopsis pumpuréréu un upenu reversijas virusa izpéte
ilgtspéjigai Ribes gints ogulaju rezistences selekcijai un audzeésanai”
1.1.1.1/18/A/026

Projekta istenoSanas progress (01.06.2020. — 31.08.2020.)

Darbibas Nr.1 ietvaros no Apvienotas Karalistes sanemtajiem paraugiem un paraugiem péc
elektronu mikroskopijas veikta ITS/5.8S PCR amplifikacija, klon&Sana un sagatavoSana
sekvencésanai. BMC veikta vadosa partnera nodoto jauno pumpuréréu ITS/5.8S regiona amplificéto
un klon&to, paraugu sekvenceésana ar Sangera metodi. Veikta PCR fragmentu garumu analize jauniem
pumpuréréu DNS multipleksa PCR paraugiem uz genétiska analizatora ABI PRISM 3130xI sugu
noteikSanai, izmantojot iepriekS izveidoto, automatiz€tas analizes protokolu. Uzsakta iegiito
sekvencu asemblija un veikta FGA datu sakotngja analize. Turpinata &rcu morfologijas izpéte ar
elektronu mikroskopiju un BRV noteikSana vienas &rces individa péc elektronu mikroskopijas un
augu materiala.

Darbibas Nr.2 ietvaros turpinats darbs pie apskata raksta sagatavosanas par skirnu rezistences pret
Cecidophyopsis un BRV un to savstarp&jo mijiedarbibu pétijumiem.

Turpinats darbs pie rezistences Ce génam specifisko amplifikacijas fragmentu sekvencu
analizes. Sagatavots publikacijas melnraksts par lidz§ingjo Ribes genétisko resursu SSR markieru
genotipeSanas rezultatiem, uzsakta melnraksta pilnveidoSana, iesaistot dazadu projekta aktivitasu
ekspertus. Uzsakta ieprieks€jos projekta posmos adaptéto hloroplastu molekularo markieru (CpSSR)
pielietosana Ribes augu materiala genotipéSanai ar mérki skaidrot starpsugu Krustojumu iesp&jamo
sugu struktiiru. CpSSR genotipésana veikta 126 upenu (tai skaita upenu selekcija izmantoto Ribes
sugu paraugi), 13 janogu, 3 érkskogu, 8 vérenu un 10 citu Ribes sugu paraugiem. BMC uzsakta no
vadosa partnera nodoto, ieprieksgjos projekta posmos atlasito, 23 hloroplastu molekularo markieru
PCR fragmentu garumu analize (3818 paraugi) uz genétiska analizatora ABI PRISM 3130x1 un
automatiz&tas analizes protokolu izveide.

Sagatavotas upenu (Skirne ‘Mara Eglite’) invadéto un kontroles paraugu NGS bibliotekas
sekvenceSanai uz MGISeq2000. Turpinas darbs pie no maija ievakto un pie -80°C uzglabato verenu
(Ribes alpinum) un janogu (8kirne ‘Kodu Suur Valge’ (‘Hele’)) invad&to un kontroles paraugu NGS
biblioteku sagatavoSanas. Uzsakta 2019. gada invad€to augu izveért€Sana un BRV infekcijas
diagnostika. Izveértéti rezultati péc vienas sezonas. Izanalizeti tris grupu augi (Upenes, vérenes un
janogas), kuras eksperimenta sakuma tika invadétas ar pumpurérc€m no infic€tiem upenu zariem.
Ierikots jauns invadé$anas izméginajums, izmantojot dazadu Ribes sugu in-vitro pavairotus augus un
pumpurérces no dazadiem saimniekaugiem.

Izstradati COX1, TEF 1-a, HSP70 génu fragmentu PCR amplifikacijas protokoli un uzsakta to
pielietojuma praktiska parbaude ar iepriek$ja perioda izstradatajiem praimeriem diagnostikas
metodes izstradei.

Turpinata Ribes genétisko resursu lauka kolekciju vértésana, veicot aprakstisanu péc RIBESCO
deskriptoriem. Ievakta otra gada datu kopa par genotipu razibu, ogu kvalitati, izturibu pret kaitekliem
un slimibam veikta ogu fenotipiska aprakstiSana un fotograféSana. Audu kultiiru laboratorija turpinata
ripnieciskiem pétijumiem nepiecieSamo augu saglabasana un pavairoSana in vitro, kas ievaditi 2019.
gada, ka arT veikta petijumiem nepiecieSamo v&l 16 genotipu ievadiSana. Audu kulttaru laboratorija
tiek turpinata 10 upenu un 5 &rkskogu genotipu uztur€Sana in vitro Latvijas izcelsmes atveselotas
genofonda pamatkolekcijas veidoSanai. Dotajiem genotipiem ievakti paraugi virusu klatbiitnes
noteikSanai. 2020. gada vasara in vitro vél ievaditi Latvijas izcelsmes 4 janogu un 1 &rkSkogu
genotips. Pavasarl izvertéta janogu genofonda kolekcijas augi laboratoriski parbauditi uz BRV
infekciju.

Informacija sagatavota 31.08.2020.



