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IEGULDIJUMS TAVA NAKOTNE

»Ribes gints augu, Cecidophyopsis pumpurércu un upenu reversijas virusa izpéte
ilgtspéjigai Ribes gints ogulaju rezistences selekcijai un audzesanai”
1.1.1.1/18/A/026

Projekta istenoSanas progress (01.06.2021. — 31.08.2021.)

Darbibas Nr.1 ietvaros veikta pumpuréréu TEF-I-a un HSP70 génu PCR amplifikacija,
sagatavoSana un nodoSana sekvenéSanai BMC. Kopuma BMC nodoti 129 TEF-1-o un 87 HSP70
PCR produkti sekvencéSanai ar Sangera metodi. Veikta So paraugu sekvencéSana un tas optimizacija
uz genétiska analizatora ABI PRISM 3130xl. Uzsakta iegiito sekvencu asemblija un kvalitates
parbaude. Sagatavoti un nodoti BMC 12 BRV paraugu PCR produkti sekvengéSanai ar Cetriem
oligonultetotidu pariem ar Sangera metodi. Veikta So paraugu sekvenc€Sana; iegiitas sekvences
apstradatas programma DNAStar Lasergene un salidzinatas ar references sekvenci.

Darbibas Nr.2 ietvaros turpinats darbs pie Ribes augu materiala hloroplastu molekularo markieru
(cpSSR) genotipeSanas datu analizes, rezistences géna P identifikacijas metodes izstrades un NGS
datu analizes un apstrades. Upenu genétisko resursu genotipéSanas rezultati demonstréti stenda
zinojuma starptautiska zinatniska konferencé "Sustainable horticulture from plant to product:
Challenges in temperate climate", kas attalinata formata norisinajas 25.-26. augusta Dobele.
Zinojuma nosaukums “Evaluation of blackcurrant (Ribes mnigrum) germplasm structure by
microsatellite-based fingerprinting for the diversification of the breeding material” (autori: Gunars
Lacis, Katrina Karklina, Irita Kota-Dombrovska, Sarmite Strautina).

Turpinats darbs pie NGS datu analizes un apstrades. Turpinas darbs pie kop&as RNS
izdaliSanas un NGS biblioteku gatavosanas Ribes invad€tajiem un kontroles paraugiem.

Tika veikta manuskripta atkartota iesniegSana, ka ar1 veikti labojumi saskana ar recenzentu
komentariem zurnala “Plant Disease” iesniegtajam rakstam “First report of black currant-associated
rhabdovirus in blackcurrants in Latvia”.

Saimniekaugu loka noteikSanai ierikoti divi infic€Sanas izméginajumi: 1) Dazadi Ribes gints
meristétmu augi (upenes, erkskogas, R. dicuscha, R. spicatum, R. aureum, R. ussuriense) maksligi
infic€ti ar BRV, kas izdalits no inficétam upenu lapam; 2) Upenu Skirnes ‘Ojebyn’ meristému augi
maksligi inficéti ar BRV, jaunautklata virusa Blackcurrant betanucleorhabdovirus (BCaRV) un abu
virusu maistijumu. Uzsakti simptomu attistibas novérojumi.

Turpinata Ribes genétisko resursu lauka kolekciju vértésana, veicot aprakstiSanu peéc RIBESCO
deskriptoriem. Ievakta tresa gada datu kopa par augu razibu, ogu ienakSanas laiku, fenotipiskam un
kvalitates pasibam, augu izturibu pret kaitekliem un slimibam. Apkopoti tris gadu dati par erkSkogu
genotipu izvertéSanu un sagatavots stenda zinojums, kas prezentéts Darzkopibas institiita organizetaja
starptautiskaja konferenc€ "Sustainable horticulture from plant to product: "Challenges in temperate
climate"”” §.g. 25.-26. augusta, ka ar1 sagatavota publikacija, kas iesniegta public€Sanai Latvijas
Zinatnu akad@mijas v&stis. Publikacijas t€éma: Characterization of Latvian gooseberry genetic
resources. Audu kultiiru laboratorija laboratoriskiem rezistences petijumiem savairoti un apsaknoti
14 Ribes genotipi no dazadam sugam. Kopuma in vitro laboratorija projekta vajadzibam paslaik tiek
uzturéti 28 genotipi, kas nepiecieSami gan augu rezistences petijjumiem, gan atveselotas genofonda
kodolkolekcijas veidoSanai.

Informacija sagatavota 31.08.2021.



