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»Ribes gints augu, Cecidophyopsis pumpurércu un upenu reversijas virusa izpéte
ilgtspéjigai Ribes gints ogulaju rezistences selekcijai un audzesanai”
1.1.1.1/18/A/026

Projekta istenoSanas progress (01.03.2020. — 31.05.2020.)

Darbibas Nr.1 ictvaros turpinata pumpuréréu ITS/5.8S regiona PCR amplifikacija, klonésana
un paraugu sagatavoSana sekvencéSanai. BMC veikta nodoto pumpurércu ITS/5.8S regiona
sekvenceéSana ar Sangera metodi. No Apvienotas Karalistes sanemti papildu upenu paraugi ar
pumpurércém, no kuram izdalita DNS un sagatavoti paraugi fragmentu garuma analizei. BMC
veikta PCR fragmentu garumu analize jauniem pumpurér¢u DNS multipleksa PCR paraugiem
uz genctiska analizatora ABI PRISM 3130xI sugu noteikSanai, izmantojot ieprieks izveidoto,
automatiz€tas analizes protokolu. Turpinata BRV noteikSana vienas &rces individa péc
elektronu mikroskopijas. Veikta iegiito sekvencu asemblija un uzsakta sekvencu un FGA datu
sakotngja analize.

Darbibas Nr.2 ietvaros turpinats darbs pie informacijas apkopoSanas un apskata raksta
sagatavoSanas par Skirnpu rezistences pret Cecidophyopsis un BRV un to savstarpgjo
mijiedarbibu p&tijumiem. Turpinata esoSas Ribes genétisko resursu genotipéSanas informacijas
analize publikacijas manuskripta sagatavoSanai, veicot papildu literatiras un datu analizi.
Veikta ieprieksejos projekta posmos atlasito hloroplastu molekularo markieru (cpSSR)
pielietoSanas metodikas adaptacija, izv€l&ta informativako markieru kopa Ribes augu materiala
starpsugu krustojumu strukttras skaidroSanai. [zmantojot esoSo Ribes paraugu kolekciju, veikta
DNS izdaliSana. Ribes sugu parstavniecibas nodroSinasanai veikta papildus paraugu ievakSana
DI kolekcija un to DNS izdaliSana un kvalitates novertéSana. Veikta PCR rezistences Ce génam
specifisko amplifikacijas fragmentu iegtiSanai to talakai klonéSanai un sekvencéSanai. BMC
veikta vadosa partnera nodoto Ce génu klonéto amplifikacijas fragmentu paraugu sekvencésana
ar Sangera metodi. Uzsakta iegiito sekvencu analize.

Turpinats darbs pie upenu (Skirne ‘Mara Eglite’) invadéto un kontroles paraugu NGS
biblioteku sagatavosanas sekvencéSanai uz MGISeq2000, ka arT uzsakts darbs pie kop&jas RNS
1zdaliSanas no maija un augusta ievaktajiem un pie -80°C uzglabatajiem veérenu (Ribes alpinum)
un janogu (Skirne ‘Kodu Suur Valge’ (‘Hele’)) invadétajiem un kontroles paraugiem péc
iepriek§ optimiz€tajiem RNS izdaliSanas protokoliem un uzsakts darbs pie NGS biblioteku
sagatavoSanas.

Izpetita zinatniska literatura, izveleti un izstradati praimeri COX1, TEF 1-a, HSP70 génu
fragmentu amplifikacijai pumpurércu sugu diagnostikas metodes izstradei.

Turpinata Ribes genétisko resursu lauka kolekciju vértéSana, veicot aprakstiSanu péc
RIBESCO deskriptoriem. Ievakta otra gada datu kopa par augu fenologisko un vegetativo
attistibu, zied€Sanu, izturibu pret salnam. Kolekcijas Piir€ un Dobel€ veikta BRV izplatibas un
simptomu veértésana. levakti paraugi janogam BRV noteikSanai laboratorija, lai varétu izstradat
slimibas veértéSanas metodiku. Audu kulttiru laboratorija savairoti un apsaknoti substrata 9
Ribes genotipi no dazadam sugam, kas tiks izmantoti laboratoriskiem rezistences pétijumiem,
un 9 upenu un 4 erkSkogu genotipi atveselotas genofonda kolekcijas veidoSanai, kuri tiks
parbauditi uz BRV klatbiitni. Paral€li visu genotipu paraugi visu laiku tiek uzturéti un saglabati
in vitro.

Informadcija sagatavota 29.05.2020.



