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Projekta istenoSanas progress (01.09.2020. — 30.11.2020.)

Darbibas Nr.1 ietvaros pabeigta pumpuréréu elektronu mikroskopija, att€lu iegiSana un
morfologisko parametru dokumentéSana. Uzsakta ieglito morfologijas datu analize. Veikta
nukleinskabju izdaliSana no @€rcu individiem péc elektronu mikroskopijas, multipleksa PCR
amplifikacija sugu noteikSanai, ITS/5.85/28S PCR amplifikacija un sagatavoSana sekvencéSanai.
BMC veikta PCR fragmentu garumu analize multipleksa PCR paraugiem uz genétiska analizatora
ABI PRISM 3130xI sugu noteikSanai, izmantojot ieprieks izveidoto, automatiz€tas analizes protokolu
un veikta ITS/5.8S/28S sekvencéSana ar Sangera metodi. Veikta ITS/5.8S/28S sekvencu kvalitates
parbaude un datu failu izveide talakam analiz€ém. Veikta visu atlasito &rcu paraugu COX1 PCR
amplifikacija, sagatavoSana sekvencéSanai un sekvenceéSana BMC ar Sangera metodi. Uzsakta iegiito
sekvencu kvalitates parbaude. Turpinata BRV noteikSana €rcu individu DNS/RNS paraugos, lai
skaidrotu sugu iesaisti virusa parnes€. Veikta BRV CP amplifikacijas praimeru teorétiska izstrade un
to piemérotibas praktiska parbaude.

Darbibas Nr.2 ietvaros turpinats darbs pie apskata raksta sagatavoSanas par Skirnu rezistences pret
Cecidophyopsis un BRV un to savstarpg&jo mijiedarbibu pétijumiem, sagatavots raksta manuskripts
iesniegSanai.

Darbibas ietvaros turpinats darbs pie rezistences Ce génam specifisko amplifikacijas fragmentu
sekvencu analizes. Turpinats publikacijas melnraksta pilnveidoSanas darbs par Ribes genétisko
resursu SSR markieru genotip€Sanas rezultatiem, iesaistot dazadu projekta aktivitasu ekspertus.
Pabeigta hloroplastu molekularo markieru (cpSSR) genotip€Sana Ribes augu materialam ar méerki
skaidrot starpsugu krustojumu iesp&jamo sugu struktiru. Materiala talaka analize veikta BMC, kur
pabeigta 23 hloroplastu molekularo markieru PCR fragmentu garumu analize (3818 paraugi) uz
genctiska analizatora ABI PRISM 3130x1 un izveidoti automatiz&ti analizes protokoli katram
markierim.

Sagatavotas maija ievakto un pie -80°C uzglabato vérenu (Ribes alpinum) invad&to un kontroles
paraugu NGS bibliote€kas sekvencésanai uz DNBSEQ-G400 (ieriek§ MGISeq2000). Nosekvenétas
sagatavotas 2019. gada maija ievakto upenu (Skirne ‘Mara Eglite’) invadéto un kontroles paraugu 12
NGS biblioteékas un cetras 2019. gada maija ievakto ve€renu (Ribes alpinum) NGS biblioteékas uz
DNBSEQ-G400. Veikta primara datu statistiska analize upenu paraugu RNA-Seq datiem. Veicot
génu transkripcijas satistisko analizi, 1. infic€to augu grupa tika identificéti 573 gé€nu transkripti, 2.
infic€to augu grupa — 769 génu transkripti, bet 3. infic€to augu grupa — 574 génu transkripti. Lai
atlasttu kandidatgénus, logFC bazes linijas vertiba tika izv€léta 3. Vadoties p€c ST kritérija 1. grupa
ar paaugstinatu ekspresijas limeni tika atlasiti 10 géni (413g45310, NPCI, GOLS2, CP, ZIP10,
GOLS1, PPDK, GOLS4, PPD, STC), bet ar pazeminatu - tris géni (CHSA, CHS, CHSI), 2 .grupa
paaugstinata ekspresija bija 14 géniem (4t3g45310, NPCI, GOLS2, CP, ZIP10, GOLSI, PPDK,
GOLS4, PPD, 02390, PLT5, PDRI, CAX3, SIGE), bet pazeminata — pieciem (At/g48100, CHSA,
CHS, SKUS, P14009), savukart 3. grupai paaugstinata ekspresija bija 21 gé€nam (Os08g0191100,
Atlg60710, At3g45310, 023920, MSRB1, LWDI, NPC1, GOLS2, NPF3.1, ABCC10, FDHI, PECS-
2.1, ANDI, APX3, SCEIl, ABCC3, PLT5, OPRI1, CP, GOS2, UBCY), bet pazeminata 17 géniem
(At4g15545, matK, ndhl, psaJ, ndhE, psbK, psbW, ART2, cemA, RRT15, ndhG, PSBS2, CHS, RRF,
ATP6, RPS17, PSRP3). Turpinas darbs pie no maija ievakto un pie -80°C uzglabato janogu (Skirne
‘Kodu Suur Valge’ (‘Hele’)) invadéto un kontroles paraugu NGS biblioteku sagatavoSanas.
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Turpinats darbs pie izstradato TEF 1-o un HSP70 praimeru PCR amplifikacijas protokolu
pielietojuma praktiskas parbaudes un to piemérotibas izvertesana Cecidophyopsis sugu diagnostikas
metodes izstradei.

Parskatot un apkopojot informaciju par Ribes augu vietéjiem genétiskajiem resursiem datu
bazés un kolekcijas, sastadits konsolidéts un atjauninats Ribes genétisko resursu saraksts, kas
iesniegts ieklauSanai valsts genétisko resursu sisttma. Turpinata vietéjo genétisko resursu
1zvert€Sana. Izveidota otra gada datu kopa par nesen iegiito, vél neizverteto viet€jo Ribes genotipu
izvertéSanas rezultatiem. Turpinata genétiskajos resursos icklauto genotipu aprakstiSsana péc
RIBESCO deskriptoriem un uzsakta to aprakstiSana péc EURISCO deskriptoriem. Izstradata uzlabota
metodologija pumpuréréu bojajumu intensitates un reversijas vértéSanai lauka apstaklos. Audu
kultaru laboratorija turpinata rapnieciskiem pétijumiem un genétisko resursu kodolkolekcijas
izveidoSanai nepiecieSamo augu saglabaSana un pavairoSana in vitro.

Par projekta norisi, rezultatiem un viet&jas izcelsmes Ribes genétiskajiem resursiem sagatavotas
divas popularzinatniskas publikacijas:

1) Moroc¢ko-Bicevska I., Stalazs A., Lacis G., Laugale V. (2020) Ribes gints augu, Cecidophyopsis
pumpuréréu un upenu reversijas virusa izpéte ilgtsp&jigai Ribes gints ogulaju rezistences
selekcijai un audzeSanai. Zinatniski praktiskas konferences “Lidzsvarota Lauksaimnieciba”

20.02.2020., LLU, Jelgava, Latvija rakstu krajums, 120-122.
http://www.If.1lu.lv/sites/1f/files/2020-09/Latvia-lidzsvarota-lauksaimniec _rakstu krajums 2020.pdf

2) Laugale V. (2020) Krumogulaju genétiskie resursi Latvija, to izpéte un saglabasana.
“’Profesionala Darzkopiba’’ 3 (13): 20-24.
https://fruittechcentre.eu/sites/default/files/2020-11/Profesionala. DARZKOPIBA 13.pdf

Informacija sagatavota 30.11.2020.



