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»Ribes gints augu, Cecidophyopsis pumpurércu un upenu reversijas virusa izpéte
ilgtspéjigai Ribes gints ogulaju rezistences selekcijai un audzesanai”
1.1.1.1/18/A/026

Projekta istenoSanas progress (01.09.2021. — 30.11.2021.)

Darbibas Nr.1 ietvaros turpinata un pabeigta Cecidophyopsis sugu TEF-1-o. un HSP70 sekvencu
asemblija un kvalitates parbaude. BMC veikta sekvencéSanas optimizacija TEF-1-a un HSP70 PCR
produktiem un atkartota sekvenc@Sana paraugiem ar nepietickamu kvalitati. Turpinata iegtto datu
analize un uzsakta zinatnisko publikaciju manuskriptu sagatavosana.

Darbibas Nr.2 ietvaros turpinats darbs pie Ribes augu materiala hloroplastu molekularo markieru
(cpSSR) genotipeSanas datu analizes, veicot amplifikacijas fragmentu identifikaciju, rezultatu
kvalitates analizi un hloroplastu haplotipu definé€Sanu. Molekularo markieru analizes noliikiem,
veikta iesaistito Ribes genotipu izcelsmes precizeéSana, tas saistiba ar definétajiem haplotipiem.

Turpinats darbs pie NGS datu analizes un apstrades. Turpinas darbs pie NGS biblioteku
gatavoSanas Ribes invad€tajiem un kontroles paraugiem.

Raksts “First report of black currant-associated rhabdovirus in blackcurrants in Latvia”
pienemts public€Snai “Plant Disease”. Publicétie rezultati prezentéti e-stenda zinojuma ICPV 2021:
15. International Conference on Plant Virology, kas attalinata formata norisinajas 11.-12. novembr1
Tokija, Japana, zinojuma nosaukums “Blackcurrant-associated rhabdovirus new pathogen for
blackcurrants in the Baltic Sea region” (autori: Gunta Resevica, Nikita Zrelovs, Ivars Silamikelis,
Ieva Kalnciema, Helvijs Niedra, Gunars Lacis, Toms Bartulsons, Inga Morocko-Bicevska, Arturs
Stalazs, Kristine Drevinska, Andris Zeltins, Ina Balke).

Izmantojot pirmaja aktivitateé iegiito vairaku geénu sekvencu informaciju un teoretiski
i1zstradatos praimerus, turpinata Cecidophyopsis sugu diagnostikas metodes praktiska izstrade un
testéSana.

Pabeigta Ribes genétisko resursu kolekciju veértéSana uz lauka, veicot aprakstiSanu péc
RIBESCO deskriptoriem. Iegiitie dati digitalizéti. Razigakajiem genotipiem veiktas ogu biokimiskas
analizes. Kopuma izanalizg&ti 13 upenu, 10 janogu un 19 érkskogu paraugi. No upeném ar visvertigako
biokimisko saturu Sogad izc€las genotipi GEN 233A un 30Bl1, janogam — GEN 733 un GEN
DRUDZE, bet érkskogam — GEN 1125. Uzsakta visu vértéSanas datu apkoposSana par tris audz€sanas
sezonam, lai atlasitu veértigakos genotipus saglabasanai genétisko resursu kolekcija. Turpinata
Latvijas Ribes genétisko resursu aprakstiSsana péc RIBESCO deskriptoriem. Parskatits un precizéts
Latvijas Ribes genétisko resursu saraksts, kas ieklauts Ziemelu un Baltijas valstu genétisko resursu
datu baze GeNBIS (https://www.nordic-baltic-genebanks.org/gringlobal/search.aspx).
NepiecieSamie labojumi iesniegti Latvijas nacionalaja kontaktpunkta. Audu kultiiru laboratorija tiek
turpinata atveselotas kodolkolekcijas veidoSana in vitro, kura paslaik tiek uzturéti ieprieks atlasitie
14 genotipi, ka arT 16 genotipi tiek uzturéti augu rezistences petijumiem.

Informacija sagatavota 30.11.2021.



